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Thème: Dynamique des marqueurs moléculaires de résistance chez Plasmodium falciparum dans 
deux régions d'intensité différente de transmission. 
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Résumé: 

Le développement de la  résistance chez Plasmodium falciparum pose un grand problème dans les 

pays endémiques. La résistance à la chloroquine (CQ) a été associée à différentes mutations dans les 

gènes pfcrt et pfmd1 et celle à la sulfadoxine-pyrimethamine (SP) à des mutations dans les gènes 

pfdhfr et pfdhps. Ces mutations sont maintenant employées comme des marqueurs moléculaires de 

résistance, néanmoins les facteurs influençant l'apparition et la diffusion de la résistance au sein de la 

population sont loin d'être définis. Dans ce projet, nous avons étudié la dynamique des marqueurs 

moléculaires de résistance chez P. falciparum dans deux régions où l'intensité de la transmission du 

paludisme et l’utilisation des antipaludiques sont différentes. Plusieurs échantillons sanguins ayant été 

récoltés pendant un essai clinique de vaccin à Ifakara en Tanzanie et pendant une étude 

épidémiologique sur 12 ans dans la région du Wosera en Papouasie Nouvelle Guinée ont été analysés 

grâce à une nouvelle technique de biopuce à ADN qui permet d’analyser simultanément toutes les 

mutations génétiques de P. falciparum impliqués dans la résistance à la CQ et à la SP. Les résultats ont 

démontré que l'utilisation de 3 doses de SP pendant un essai clinique de vaccin en Tanzanie a induit 

une augmentation du taux de double et triple mutations dans les gènes pfdhfr et pfdhps, et ces doubles 

et triples mutations sont reconnues pour être responsables de la résistance à la SP. Les résultats ont 

aussi démontré que la résistance à la SP se développait dans la région du Wosera, alors que la SP était 

très peu utilisée dans la population. En conclusion, on peut dire que la résistance à la SP se développe 

rapidement malgré une faible utilisation du médicament dans la population, probablement en raison de 

la résistance croisée à d'autres antifolates. 
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